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DER RAT

ZweiunddreiBigste ordentliche Tagung
Genf, 28. Oktober 1998

BERICHT UBER DEN FORTSCHRITT DER ARBEITEN DES TECHNISCHEN
AUSSCHUSSES UND DER TECHNISCHEN ARBEITSGRUPPEN

Vom Verbandsbiiro erstelltes Addendum

Bericht iiber den Fortschritt der Arbeiten der Arbeitsgruppe fiir biochemische und molekulare
Verfahren und insbesondere fiir DNS-Profilierungsverfahren (BMT)

1.  Die Arbeitsgruppe fiir biochemische und molekulare Verfahren und insbesondere fiir
DNS-Profilierungsverfahren (BMT) hielt ihre fiinfte Tagung vom 28. bis 30. September 1998
in Beltsville, Maryland (Vereinigte Staaten von Amerika) unter dem Vorsitz von Herrn Joél
Guiard (Frankreich) ab. Der Entwurf des Tagungsberichts wird in Dokument BMT/5/17 Prov.
enthalten sein. Die Beratungen der Tagung sind nachstehend wiedergegeben.

2. Die BMT horte kurze Erlduterungen der Forschungsergebnisse beziiglich folgender
Themen an: die Anwendung von AFLP, SSR, STMS und STS fiir die Sortenidentifizierung
und -unterscheidbarkeit; Vorteile und Grenzen dieser Verfahren; Standardisierung
(Reproduzierbarkeit) der Molekularmarkersysteme flir die Sortenpriifung; die Verwendung
von Genen, die bei einer Art bekannt sind, um Marker flir andere, eng verwandte Arten
abzuleiten. Sie erorterte die kiinftige Notwendigkeit des Aufbaus und der Normung von
Datenbanken fiir DNS-Profile von Sorten sowie die Schwierigkeiten, freien Zugang zu diesen
Datenbanken zu erhalten und Molekularverfahren anzuwenden. Sie nahm ferner zur Kenntnis,
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dal es in einzelnen Fillen einen hohen Mutationsgrad bei Molekularmarkern gebe, was
erfordere, dal die Bewertung und Kontrolle der Bestindigkeit bei Merkmalen, die mit
Molekularmarkern erzielt werden, sorgféltig zu priifen sei.

3. Die BMT horte die Ergebnisse der Beurteilung der Variabilitét innerhalb von Sorten und
zwischen Sorten bei Weidelgras und Rose an. Im Falle von Rose sei der Homogenitétsgrad
erwartungsgemil sehr hoch, doch seien fiir Arten mit anderen Vermehrungswegen noch
zusdtzliche Untersuchungen durchzufiihren. Andererseits nahm sie zur Kenntnis, dal} die
Mutation der phénotypischen Merkmale in der Regel durch Molekularmarker nicht festgestellt
werden konne. Sie bestitigte erneut, daB der groBte Mangel nach wie vor die Uberpriifung und
Kontrolle der Homogenitit bei Merkmalen sei, die mit Molekularmarkern erzielt werden. In
dieser Hinsicht vereinbarte sie, da3 die vier Optionen in Dokument BMT/3/18 Absatz 34 (die
vier Optionen beziiglich des annehmbaren Homogenitdtsgrades fir Merkmale, die mit
Molekularmarkern erzielt werden) auf der néchsten Tagung zusammen mit den
Forschungsergebnissen beziiglich weiterer und verschiedener Arten erortert werden sollten.

4. Die BMT erorterte den Einsatz statistischer Verfahren. Sie horte Berichte {iber den
Vergleich verschiedener statistischer Vorgehensweisen und verschiedener Funktionen zur
Schitzung des genetischen Abstands, liber die Voraussage der phanotypischen Abstidnde unter
Verwendung von Molekulardaten und {iber den Vergleich von AFLP-Daten mit
Abstammungs- oder Morphologiedaten an. Sie nahm zur Kenntnis, da3 die Wahl der zu
verwendenden Marker und statistischen Verfahren davon abhédnge, ob die beabsichtigte
Verwendung zum Zwecke der Unterscheidbarkeit oder der wesentlichen Ableitung bestimmt
sei. Sie vereinbarte, daf3 die Vor- und Nachteile verschiedener statistischer Verfahren weiter
erdrtert werden sollten.

5. Die BMT horte Berichte iiber die Erorterungen beziiglich der Begriffsbestimmung der
“Sorte” an, die von einer am 12. Februar 1998 zusammengetretenen Arbeitsgruppe sowie vom
Verwaltungs- und Rechtsausschull (CAJ) auf seiner diesjdhrigen Friihjahrstagung gefiihrt
wurden. Sie erfuhr ferner vom Internationalen Verband der Pflanzenziichter fiir den Schutz
von Pflanzenziichtungen (ASSINSEL) den Standpunkt der Ziichter beziiglich des Einsatzes
der DNS-Profilierung und der DUS-Priifung. Die meisten Teilnehmer unterstiitzten
grundsitzlich die SchluBfolgerung des CAJ und bevorzugten die zweite der vier im CAJ
erorterten Optionen, ndmlich, daB die durch den Einsatz eines Molekularhilfsmittels
beschafften Informationen nicht allein fiir eine Schlullfolgerung iiber eine deutliche
Unterscheidbarkeit, sondern lediglich als Ergdnzung zu den phénotypischen Unterschieden
verwendet werden konnten. Sie bestétigte erneut, dal zahlreiche technische Fragen, wie die
Homogenitit und die Besténdigkeit, bei der Verwendung von Molekularhilfsmitteln fiir die
DUS-Priifung, nach wie vor offen seien und gelost werden miifiten, bevor eine Empfehlung
iiber den Einsatz dieser Hilfsmittel abgegeben werden konne.

6. Die BMT erorterte aufgrund einer Pilotstudie iiber Tomate und der Bemerkungen der
ASSINSEL iiber ihre Position beziiglich der Beurteilung der wesentlichen Ableitung neuerlich
den Einsatz von DNS-Profilierungsverfahren durch sachverstindige Zeugen bei Streitigkeiten
iiber die wesentliche Ableitung. Die Aufgabe der UPOV und der nationalen Behorden
hinsichtlich der wesentlichen Ableitung bestehe nicht darin, die wesentliche Ableitung zu
beurteilen, sondern auf Ersuchen von Gerichtshofen technische Beratung zu gewdhren und die
technischen Richtlinien bereitzustellen. In dieser Hinsicht bestehe die Aufgabe der BMT darin
zu erdrtern, ob die Molekularverfahren und die statistischen Verfahren ein geeignetes
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technisches Hilfsmittel fiir die Beurteilung der wesentlichen Ableitung bilden kénnten. Thre
Erorterung sollte sich jedoch ausschlieBlich auf die Hilfsmittel beschrinken, und die
Festlegung von Schwellenwerten fiir den genetischen Abstand fiir Entscheidungen {iber die
wesentliche Ableitung liege auBerhalb ihrer Grenzen.

7. Die BMT erorterte den Einsatz der DNS-Profilierung fiir das Vor-Screening als
mogliches Hilfsmittel bei der DUS-Priifung aufgrund einer Studie iiber den &hnlichsten
Sortenvergleich und eines Berichts {iber eine Fallstudie sowie der in der Technischen
Arbeitsgruppe fiir landwirtschaftliche Arten (TWA) auf ihrer siebenundzwanzigsten Tagung
gefiihrten Erorterung tiber den Einsatz der Elektrophorese als Hilfsmittel beim Vor-Screening.
Sie nahm zur Kenntnis, dal der molekulare Abstand in vielen Féllen nur eine geringe
Korrelation mit dem morphologischen Abstand aufweise. Sie wird die Erorterung iiber die
Wabhl der mit morphologischen Merkmalen verkniipften Molekularmarker und den Einsatz
von Molekularmarkern, kombiniert mit morphologischen Merkmalen, fiir das Vor-Screening
fortsetzen.

8. Die BMT nahm zur Kenntnis, dal der Rat den Vorsitz von Herrn Joél Guiard
(Frankreich) verldngert habe, um die fiinfte Tagung der BMT zu erfassen. Auf ihrer Tagung
erorterte die BMT, ob die Erdrterungen in der BMT fortgesetzt werden oder im Technischen
AusschuB stattfinden sollten, in welchem Fall die BMT keine Tagungen mehr abhalten wiirde.
Die BMT vereinbarte, dal} es wichtig sei, ihre Erorterungen in der BMT als getrennter Gruppe
fortzusetzen, da die BMT zur Zeit das einzige Forum sei, in dem Priifungsexperten,
Molekularwissenschaftler, Statistiker und Ziichter ausfiihrliche Erorterungen fithren und ihre
Standpunkte und Informationen austauschen konnten. Die Fortsetzung dieser Erorterungen sei
fiir den weiteren Fortschritt notwendig. Es wurde daher vorgeschlagen, weitere Tagungen
abzuhalten. [Die Ernennung des nédchsten Vorsitzenden der BMT wurde der Tagung des
Technischen Ausschusses im Frithjahr 1999 iiberlassen, da die nichste Tagung der BMT
voraussichtlich nach der ordentlichen Tagung des Rates im Jahre 1999 stattfinden wird.]

9.  Auf Einladung des gemeinschaftlichen Sortenschutzbiiros (CPVO) soll die sechste
Tagung der BMT Ende Februar oder Anfang Mérz 2000 in Angers (Frankreich), zwei oder
drei Wochen vor der Tagung des Technischen Ausschusses, stattfinden. Auf dieser Tagung
sind Erorterungen fiiber folgende Themen vorgesehen: (a) eine kurze Vorstellung der
biochemischen und molekularen Verfahren: neue Verfahren, Vorteile und Grenzen der
verschiedenen Verfahren; (b) die Beurteilung der Variabilitit innerhalb der und zwischen den
Sorten, insbesondere die Homogenitdt und Bestindigkeit bei Molekularmarkern; (c)
statistische Verfahren: Zufallsfehlerbereiche und Verbesserung der Genauigkeit der
Abstandschitzungen; graphische Darstellung der genetischen Abstinde; Vergleich der
genetischen Abstande mit den phéinotypischen Abstéinden; Kombination von Informationen
aus verschiedenen Datentypen (AFLP, SSR, morphologische Daten usw.); (d) Aufbau und
Normung von Datenbanken fiir DNS-Profile von Sorten; (e) Mdglichkeiten und Folgen der
Einfiihrung der DNS-Profilierungsverfahren fiir die DUS-Priifung; (f) Standpunkt der Ziichter
gegeniiber der DNS-Profilierung; (g) FEinsatz der DNS-Profilierungsverfahren durch
sachverstindige Zeugen bei Streitigkeiten iiber die wesentliche Abteilung; (h) Einsatz der
DNS-Profilierung (kombiniert mit morphologischen Merkmalen) als mogliches Hilfsmittel fiir
das Vor-Screening bei der DUS-Priifung.
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10. Die BMT vereinbarte, alle Technischen Arbeitsgruppen zu ersuchen, eine oder zwei
Arten vorzuschlagen, auf die sich die Untersuchungen und Erorterungen in der BMT
konzentrieren sollten.

11. Der Rat wird ersucht, die obigen
Informationen und das vorgeschlagene
Programm der BMT zu billigen.

[Ende des Dokuments]



